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ANALISE DA VARIABILIDADE GENETICA EM POPULACOES NATURAIS DE Maytenus
truncata Reissek (Celastraceae), POR MEIO DE MARCADORES ISSR

O género Maytenus € o maior e mais diversificado da familia Celastraceae e esta inserido na subfamilia
Celastroideae. A espécie Maytenus truncata caracterizada por um arbusto com cerca de 2 metros de altura,
com caule ramificado desde a base, apresenta distribuicdo restrita ao estado da Bahia, sendo encontrada
nos arredores dos municipios de Contendas do Sincora e de Jequié. Conhecida como “espinheira santa” é
amplamente utilizada na cultura popular no tratamento de ulceras e tumores, e tem despertado o interesse
de um grande numero de pesquisadores com intuito de verificar suas propriedades fitoquimicas e etnofar-
macologicas. No entanto ndo existem estudos moleculares que indiquem o nivel de diversidade genética
em populacdes naturais da espécie. Assim, o objetivo deste trabalho foi estudar a diversidade genética da
espécie M. truncata por meio de marcadores moleculares do tipo ISSR. Com uma amostra populacional de
40 individuos provenientes de Jequié e Contendas do Sincora no estado da Bahia. Testou-se 38 primers
ISSR quanto a amplificagdo, sendo 8 primers selecionados para as analises moleculares. Foram obtidas 85
bandas no total, sendo uma média de 10.6 bandas por primer. Obteve-se o percentual de locos polimérficos
de 72.6 % (utilizando o critério de 95%), e uma diversidade génica de (H, 0,2117). A analise com ANOVA
mostrou maior variagdo dentro das localidades (84.5,2%) e uma baixa estruturagéo (0,15507). O dendro-
grama a nivel de individuos apresentou a formagédo de alguns grupos, no entanto os valores de bootstrap
apresentaram-se baixos, ratificando o valor do indice de fixacdo. Pdde-se observar que as populacdes de
Jequié e Contendas do Sincora ainda ndo se encontram totalmente estruturadas, os dados evidénciam que
a variabilidade genética ainda é alta dentro das popula¢gbes. Em detrimento do extrativismo que a espécie
vem sofrendo, novas amostragens devem ser realizadas para reforcar os dados obtidos.
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