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Bromeliaceae € uma familia de monocotiledéneas que atualmente compreende oito
subfamilias, sendo Bromelioideae 0 grupo com maior riqueza de espécies. Nesta
subfamilia o género Hohenbergia é representado no Brasil por cerca de 47 espécies,
sendo 46 endémicas do pais. Os dados citogenéticos disponiveis para Bromeliaceae
sdo ainda escassos, limitando-se em sua maioria a contagens cromossémicas, sendo
necessaria a aplicacdo de técnicas citogenéticas como a dupla coloracdo com o0s
fluorocromos base especificos CMA3/DAPI e a Hibridizagcdo Fluorescente In Situ
(FISH), que em conjunto podem contribuir para um melhor entendimento da evolugéo
cariotipica do género. O presente trabalho teve como objetivo avaliar os padrdes de
distribuicéo das regides ricas em heterocromatina através da coloracdo CMA3/DAPI e
localizar sitios de DNAr 5S e 45S, como marcas cromossémicas, utilizando a técnica
de FISH. Metéafases mitdticas de cinco especies do género Hohenbergia (H. catingae,
H. conquistensis, H. leopoldo-horstii, H. igatuensis e H. vestita) foram analisadas,
além da meiose de H. utriculosa, a fim de se investigar a presenca e 0 comportamento
de cromossomos B reportados. Todas as espécies analisadas apresentaram 2n = 50 e
foram consideradas diploides. O bandeamento CMA3/DAPI evidenciou um par de
cromossomos portador de bandas CMA3*/DAPI® (ricas em GC), as quais foram
colocalizadas com os sitios de DNAr 45S. Ndo foram observadas bandas
heterocroméaticas nas regiGes pericentroméricas. A FISH revelou um par de
cromossomos portador de DNAr 45S e também um par de cromossomos portador de
DNAr 5S para todas as espécies analisadas. Adicionalmente, ndo foi observada a
presenca de cromossomos B em celulas meidticas de H. utriculosa. O género
Hohenbergia, do ponto de vista citogenético apresenta-se como um grupo bastante
conservado, visto que ndo houve variacGes entre as espécies do género analisadas.
Nossos resultados sugerem que a evolu¢do cromossdmica numérica estrutural em
Hohenbergia segue o padrdo observado para a familia. As poucas variagdes
reportadas para o grupo apontam para um processo evolutivo recente.
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